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 Table 1. Non­human taxa identified from metagenomic data recovered from the Syltholm 
sample. 
Species  Reads MQ35  Av. read length (bp)  DoC  > 1X (%)  Delta S 
Actinomyces naeslundii  44,551   43  0.63  38.9%  0.79 
Actinomyces odontolyticus  19,829   41  0.35  23.4%  0.62 
Actinomyces viscosus  50,621   43  0.71  42.3%  0.76 
Fusobacterium periodonticum  28,822   63  0.82  43.5%  0.45 
Haemophilus haemolyticus  234,479   58  7.25  86.5%  0.50 
Neisseria cinerea  371,703   53  10.62  92.7%  0.55 
Neisseria meningitidis  167,449   49  3.68  51.6%  0.45 
Porphyromonas gingivalis  18,344   54  0.42  32.8%  0.60 
Prevotella intermedia  56,081   55  1.17  58.7%  0.55 
Rothia mucilaginosa  271,064   49  5.88  77.8%  0.61 
Streptococcus infantis  113,743   56  3.06  54.6%  0.40 
Streptococcus mitis  306,887   57  8.25  76.7%  0.40 
Streptococcus oralis  141,250   54  3.99  66.7%  0.37 
Streptococcus pneumoniae  256,392   57  7.20  72.5%  0.39 
Treponema denticola  13,968   57  0.28  22.1%  0.44 
Veillonella parvula  1,870   52  0.05  4.0%  0.56 
Human herpesvirus 4  539   49  0.15  13.6%  0.60 
Anas platyrhynchos  476,458   53  0.02  1.9%  0.52 
Anguilla anguilla  56,439   42  0.002  0.2%  0.42 
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#1  54  4.7  12,099,006  449,096  9.1  3.7  56.1  17.4 
#2  52  17.3  9,123,181  2,189,982  44.1  24.1  55.4  10.4 
#3  44  6.8  4,896,414  2,754,931  6.3  56.5  59.9  15.0 
#4  48  6.1  4,281,120  3,895,487  9.0  55.1  59.8  17.0 
#5  32  0.3  4,914,143  63,390  57.8  1.6  62.3  19.3 
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 Table S3.  Molecular  decay rates for the Sylthom genome and other previously published ancient 
genomes from different contexts  ( 14 ,  63 ,  89 ,  90 ) . 





Taino (The Bahamas)  1,000  20  0.016  63  1.60 ­05  1.60 ­03  434 
Syltholm (Denmark)  5,700  8.5  0.034  29  5.96 ­06  5.96 ­04  1,162 
La Braña (Spain)  7,500  8.1  0.033  30  4.40 ­06  4.40 ­04  1,576 
Kennewick (WA, USA)  9,000  12.5  0.017  59  1.89 ­06  1.89 ­04  3,670 
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 Table S4.  f 4 ­statistics of the form  f 4 (Yoruba,  X ; EHG, WHG) estimating the amount of shared 
drift between the ancient genomes ( X ), EHG and WHG. 
Pop2 (X)  f 4 ­stat  SE  Z  BABA  ABBA  SNPs 
Syltholm  0.011917  0.000698  17.063  6281  4903  115687 
La Braña  0.012022  0.000525  22.894  29695  23219  538716 
Hum1  ­0.001431  0.000644  ­2.224  9966  10262  207167 
Hum2  ­0.001152  0.000592  ­1.947  26029  26646  536119 
Steigen  ­0.001494  0.000565  ­2.645  20418  21047  421170 
Motala1  0.00216  0.000575  3.755  17719  16950  355954 
Motala2  0.003681  0.000546  6.747  22397  20771  441690 
Motala3  0.002856  0.000529  5.396  13191  12427  267396 
Motala4  0.003171  0.000578  5.484  22361  20955  443456 
Motala6  0.002229  0.000554  4.023  18922  18073  380891 
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 Table S5.  D ­statistics of the form  D (Yoruba,  EHG ; WHG,  X ) testing for EHG gene flow in the 
Syltholm genome. 
Pop4 (Z)  D­stat  SE  Z  BABA  ABBA  SNPs 
Syltholm  0.0179  0.006957  2.575  4965  4790  115800 
Hum1  0.046  0.006078  7.562  10345  9436  207431 
Hum2  0.055  0.00517  10.64  26829  24032  536745 
Steigen  0.0612  0.005076  12.064  21173  18729  421659 
Motala1  0.0467  0.005117  9.134  17104  15576  356117 
Motala2  0.0479  0.004969  9.638  20965  19049  441955 
Motala3  0.0401  0.005147  7.8  12536  11569  267482 
Motala4  0.0443  0.005111  8.675  21113  19321  443722 
Motala6  0.0528  0.004972  10.625  18202  16375  381076 
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fixed pat  wt  dof  chisq 
000 (EHG, WHG, NEO)  0  6  3.086 
001 (EHG, WHG)  1  7  5.936 
010 (EHG, NEO)  1  7  39.322 
100 (WHG, NEO)  1  7  6.152 
011 (EHG)  2  8  126.612 
101 (WHG)  2  8  9.15 
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